
Сведения об официальных оппонентах 

Заседателев Александр Сергеевич 

Ученая степень и отрасль науки: доктор физико-математических наук, специальность: 

03.01.02 - Биофизика 

Полное название организации, являющейся основным местом работы оппонента: 

Федеральное государственное бюджетное учреждение науки Институт молекулярной 

биологии им. В.А. Энгельгардта Российской академии наук (ИМБ РАН) 

Занимаемая должность: главный научный сотрудник 

Адрес электронной почты: zas@biochip.ru; zasedatelev.alexander@gmail.com 

Список основных публикаций официального оппонента по теме диссертации в 

рецензируемых научных изданиях за последние 5 лет: 
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Ragimov Aligeydar А., Pozharitskaya Elena I., Grigorʹeva Galina A., Meshalkina Natalya 

Yu, Golysheva Svetlana V., Shilova Nadezhda V., Bovin Nicolai V., Zasedatelev Aleksander 
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cancer patients using hydrogel biochips. Cancer Medicine. 2016. Т. 5. № 7. С. 1361-1372. 

mailto:zas@biochip.ru


6. Emelyanova M., Arkhipova K., Mazurenko N., Chudinov A., Demidova I., 
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Гельфанд Михаил Сергеевич 

Ученая степень и отрасль науки: доктор биологических наук, специальность: 03.00.03 - 

молекулярная биология 

Полное название организации, являющейся основным местом работы оппонента: 

Федеральное государственное бюджетное учреждение науки Институт проблем передачи 

информации им. А.А. Харкевича Российской академии наук (ИППИ РАН) 

Занимаемая должность: заместитель директора по научным вопросам 

Адрес электронной почты: mikhail.gelfand@gmail.com 

Список основных публикаций официального оппонента по теме диссертации в 

рецензируемых научных изданиях за последние 5 лет: 
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Шайтан Алексей Константинович 

Ученая степень и отрасль науки: кандидат физико-математических наук, 

специальность: 02.00.06 - высокомолекулярные соединения 

Полное название организации, являющейся основным местом работы оппонента: 

Московский государственный университет имени М.В. Ломоносова, Биологический 

факультет, кафедра биоинженерии 

Занимаемая должность: ведущий научный сотрудник 

Адрес электронной почты: alexeyshaytan@gmail.com 

Список основных публикаций официального оппонента по теме диссертации в 

рецензируемых научных изданиях за последние 5 лет: 
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40 
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